— CO niesie przysztosc?

Kazdy hodowca bydta, ktéry uzywa nasienia
buhajéw pochodzacych z programow hodowlanych

Aleksander
Osten-Sacken*

wykorzystujgcych osiggniecia genomiki, w ciggu
nastepnych kilku lat — Swiadomie czy nieSwiadomie

— bedzie korzystat z rozwoju tej technologii,
prowadzgcej do przyspieszenia postepu genetycznego.

Pieter van Goor, specjalista ds. ge-
-netyki i hodowli, wptyw selekcji
genomowej na realizacje programu
hodowlanego buhajéw przedstawia
w kilku zdaniach: ,,Zanim zaczelisSmy
korzystac¢ z genomiki, uzyskiwalismy
roczny postep genetyczny rzedu
20 punktéw indeksu NVI. Obecnie
kazdego roku ten sam progres wy-
nosi 30 punktéw. To przyspiesze-

nie postepu genetycznego o 50%
w roku!” A technologia genomowa
nadal mocno sie rozwija, dlatego
w nastepnych latach postep bedzie
wzrastat jeszcze szybcie;j.

Baza i doktadno$é

Bardzo wazna jest tez wiarygod-
no$¢ oceny hodowlanej zwierzat,
uzyskiwana w oparciu o markery
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genetyczne — znaczacy postep w tym
zakresie mozna osiggna¢ zwieksza-
jac populacje referencyjng zwierzat,
na ktérych wartosciach oparte sg
te oceny. Aktualnie dla kilku krajow
europejskich, biorgcych udziat w pro-
jekcie Eurogenomics (w pazdzierniku
2012 r. przystgpita do niego takze
Polska), taka baza referencyjng jest
ponad 25 tysiecy buhajéw, posiada-
jacych wiarygodne wyceny wartosci
hodowlanych (tzn. majacych wycene
klasyczng na podstawie potomstwa
plus wycene genomowg w oparciu
0 obecnos¢ markeréw genetycznych
w ich genomie). W kolejnych latach ta
populacja referencyjna bedzie stale sie
powieksza¢ — bedg do niej dochodzi¢
kolejne buhaje, ktore dzis majg tylko
wycene genomowa, a wkroétce uzyskajg
tez wycene na cérkach.

Ale to wszystko byfoby za mafo i nie
spetnitoby oczekiwan pokftadanych
przez genetykéw i hodowcow krow
mlecznych w genomice. Dlatego
CRV/Holland Genetics rozpoczeta pro-
jekt polegajacy na ocenie genomowe;j
120-125 tysiecy samic (cieliczek,



jatowic i kréw) w Holandii i Belgii do roku 2017. Uzyskane
w ten sposéb dane na temat tych zwierzat bedg suk-
cesywnie dodawane do obecnej bazy referencyjnej
buhajéw, co umozliwi stopniowy wzrost wspétczynnika
wiarygodnosci wyceny hodowlanej, uzyskiwanej z po-
mocg genomiki. Ma to fundamentalne znaczenie dla
pozyskiwania zaufania hodowcéw do nowej generacji
buhajéw, niemajgcych wycenionych cérek. Poza tym
wzrost wiarygodnosci wyceny — jak zawsze — zmniej-
sza¢ bedzie ryzyko rolnika, ze podejmie on niewfasciwg
decyzje hodowlang przy wyborze buhaja.

Na wykresie przedstawiony zostat przewidywany
wptyw zwiekszania bazy referencyjnej zwierzat na
wiarygodno$¢ wyceny genomowej dla wartosci ho-
dowlanej. Obecnie wynosi ona okoto 60% (dla cech
pokrojowych i funkcjonalnych, dla cech produkcyjnych
jest o kilka procent wieksza), a do roku 2018 powinna
osiggna¢ poziom min. 70%. W cztery lata pdzniej,
tj. w roku 2022, wiarygodno$¢ wyceny hodow-
lanej szacowana genomowo (tj. bez udziatu ja-
kiejkolwiek informacji o cérkach, ktérych mfody
buhaj nie posiada) osiggnie 80%. Proces ten moze
ulec znacznemu przyspieszeniu, jesli rowniez
w innych krajach, uczestniczacych w projekcie Euro-
genomics, podjete zostanie ,,genomowanie” samic na
wiekszg skale.

Wiarygodnosé to postep

Wzrost wiarygodnosci wyceny ,,markerowej”
w przypadku buhajéw ma ogromne znaczenie dla
przekazywania postepu hodowlanego do szerokiej
populacji krow mlecznych. Wiarygodniejsza wycena
pozwala na bardziej rygorystyczng i doktadniejszg
selekcje mtodych buhajkéw, a wiec odrzucenie
czesci z nich, ktore przy ,rzadszych sitach genetycz-
nych”, a wiec z nizszym wskaznikiem wiarygodnosci
wyceny, kwalifikowane sg do hodowli. Tym samym
bedzie to kolejny element przyspieszenia postepu
hodowlanego w populacji bydta mlecznego, ktérego
celem jest uzyskanie kréw o wyzszych niz obecnie
mozliwosciach produkcyjnych, a jednoczesnie zdro-
wych i dtugowiecznych. Warto doda¢, ze w krajach
0 zaawansowanym zastosowaniu zdobyczy genomiki
w praktyce, wszystkie buhajki kwalifikowane do ho-
dowli (takze te kierowane do klasycznego testowania
na corkach) przechodza wstepng wycene testem
markerow genetycznych. W Holandii taki system
preselekcji stosowany jest od 2007 r., a wiec juz
6smy rok. Na poczgtku dysponowano tylko kilkuset
oznaczonymi markerami genetycznymi, a ich liczba
stopniowo rosta przez kilka i kilkanascie, do dzisiej-
szych kilkudziesieciu tysiecy.

Pozyskiwanie nasienia od mtodych bykéw genomowych
Z przeznaczeniem na sprzedaz rozpoczyna sie w wieku
12-14 miesiecy i trwa nieprzerwanie przez nastepne
lata. Dlatego od uzyskania pierwszej wyceny buhaja
na corkach ich liczba z kazdg kolejng wyceng szybko
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Dzieki genomice z grupy mtodych zwierzat do dalszej hodowli mozna

wybraé tylko najlepsze.

wzrasta. Dzieje sie wiec zupetnie inaczej
niz przy klasycznym testowaniu, gdzie
w poczgtkowym okresie mamy do dys-
pozyciji tylko corki pochodzace z okresu
testowania, a na nastepne musimy
czekac kolejne lata po uzyskaniu
przez buhaja pozytywnej wyceny
i dopuszczeniu jego nasienia do
sprzedazy. Dlatego buhaje geno-
mowe po pierwszej wycenie na
coérkach bardzo szybko uzyskujg
wysokie wskazniki wiarygodnosci.
Dzieki temu réwniez one spoty-
kajg sie z zainteresowaniem tych
hodowcdéw, ktorzy majg wieksze
zaufanie do wyceny wartosci ho-
dowlanej na podstawie faktycznej
dzielnosci uzytkowej corek. Dobrym
przyktadem mogg by¢ genomowe
byki holenderskie, ktére pierw-
sza wycene na corkach uzyskaty
w 2013 r. Z wyceny w kwietniu ub.r.
sa to np. (przy kazdym z rozptodnikéw
podano aktualng na grudzien 2013
liczbe ocenionych cérek/wskaznik
wiarygodnosci wyceny): Atlan-
tic 512 cérek/93%, Ammo 386
corek/92%, Astro 268 corek/93%;
z wyceny z sierpnia ub.r. sg to
np. Gofast 475 cérek/91%, Be-
nedict 241 cérek/91%, Asterix
263 corki/90%.

Wybor ojcow

Selekcja genetyczna znajduje za-
stosowanie réwniez na wyzszym
poziomie hodowli, tj. przy wyborze
ojcow buhajow przysztych pokolen
rozptodnikéw. Juz obecnie duzy
odsetek wsrod ojcow buhajow
stanowig mtode byki genomo-
we, niemajace wyceny na cor-
kach —w krajach zaawansowanych

w tej technologii ich udziat stanowi
80 i wiecej procent. Przewidu-
je sie, ze za kilka lat ten udziat
w niektérych krajach (np. Francji,
Holandii, Niemczech) wzros$nie
nawet do 95%! Genomika daje
hodowcom potezne narzedzie po-
zwalajgce skutecznie wyselekcjo-
nowac najlepsze byczki sposrod
grupy petnych braci i pétbraci juz
w bardzo mtodym wieku.

Liczba buhajow genomowych
w ofertach wielu krajow przodujacych
w hodowli i ich udziat w catosci ofert
rosnie w bardzo szybkim tempie
— wystarczy pokaza¢ to na przykfa-
dzie jednego kraju, np. Holandii.
W aktualnej propozycji firmy CRV/
Holland Genetics znajduije sie obecnie
126 buhajow holsztynsko-fryzyjskich
odmiany czarno-biatej, pochodzacych

z programow hodowlanych realizo-
wanych przez te firme w Holandii
i USA. Sposrdd nich tylko 39 posia-
da wycene na corkach, pozostate
87 rozptodnikdw to buhaje geno-
mowe, niemajgce takiej wyceny
— w Holandii oznaczone sg one
symbolem InSire. A trzeba dodag,
ze wsréd 39 buhajow z wyceng
klasyczng az 14 to tez mfode buhaje
genomowe, ktdre pierwsze wyceny
na corkach uzyskaty w kwietniu,
sierpniu i grudniu 2013 r. Tak wiec
faktyczna liczba ,starych”, konwen-
cjonalnie wycenionych buhajéw
w aktualnej ofercie CRV wynosi tylko
25 — stanowi to okoto 1/5 catosci.
Ten przyktad wyraznie pokazuje, ja-
kie sg aktualne tendencje w hodowli
i w jakim kierunku wszystko to zmierza.
Tak duzy udziat buhajéw posiada-
jacych tylko wycene genomowg nie
przektada sie oczywiscie wprost na
wielkos¢ sprzedazy ich nasienia. Jak
pisaliSmy w poprzednich artykufach
z tej serii, ich udziat w Holandii
w catkowitej sprzedazy nasienia wy-
nosi 35-40% i wedtug prognoz ma
wzrosna¢ do 65% w 2018 r. Jednak
niektdre byki genomowe osiggajg juz
dzi$ zupetnie przyzwoite wyniki sprze-
dazy, siegajace w samej tylko Holandii
201tys. i wiecej porcji nasienia rocznie. m
*autor pracuje w firmie Holenderska

Genetyka Plus Sp. z o.0.

Pobieranie proéb do oceny genomowej zwierzat jest bardzo proste.

marzec — kwiecien 2014 ]_4. Hoduj z gfowa



